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Lampiran 1. Observasi dan koleksi sampel telur penyu gagal tetas

Koleksi sampel Diskusi dengan plhak penangkaran
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Proses pengambilan sampel

Lampiran 2. Uji Molekuler sampel

Ekstraksi sampel Preservasi sampel
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Lampiran 3. Hasil sekuensing sampel dalam bentuk electropherogram

Perwakilan file sekuensing sampel (SS01)

[-- L " LB AR DI L A AL e |
ittty
CwBeE a0l 10 Q98- 4m

[ : 10 205 30 40 50 60 FO% oo
MNNN AN G NNICAC AAT TTCCTAGAATAAT CAAAAGAGAAGGAATCAAACCT TCATCTCCGGTCCOCARAACCGGA

{\ e W[J>‘r}"\‘j\ w’ ‘)11 ,J](W'L'*‘Wj\

_\‘_ { AN,
[ bt £ W TSR LARLAL BCI h mIY ALMT YR

e Seh Yy

CEmAeE sl Q88—

80 90 i20 130 140 50
AATCTTCTAATTAAACTACCCTT G&MMCMCG TAAACTTACCT TAATTCTCTGCCGT! wmcaq

—

i w /tu' il \H'J“f il

'_.——‘A L_

[ JoE_ Y 1Ainr B Ve w1
e Sk S
B-..ﬂ allls Q98- am

e — ——
—_—

—gry-
1370 400 430 440
MCAGTAAT Twl’ TTTCTTA GTTCAAC CATCACGA! GAAA M@AAT(X: TGTTAACAAGATACAACAT TACCAGT H

Mf

il N ”\' fk wlylﬂ,w ,,! Jﬂ w '” I s | A

'[ij w

—




[ ST AL pon e - a0 «
it O

GaRea ctdeatseiE _ _ =
450 ; '

__4BD 470 480 490 500 510 520 [
TTTCAGGOCCAT TAAACTACGACGT ACATAACTGATCTAT TETGGCCT CTGGTTACTCT TTCAGGCACAT TAAGGTAAT

T:‘M | '{u‘f.'J'M \A h’ V MIJ\M ",\ | J\W\; 1)\% '\W’rln'n n"jﬂ

|I

—

6 ' 780 780 80 810 820 A
TTAAGACATATATTTTTAAAAAAACTCACAACAGTAT TCATAAGCCAAACTTATATACT AACCGTATTTTTTAACTAA g

w1 ”‘J,Ws’"‘JWK‘ﬁ“’.’k’»\’d\' i

i+ . N A
mac . R

(S, e et taeiar pex)
m.____i..'__“_. m ’

"—%
;—g

I lv . il Hj ,J{'L
L

RA 850 860 830 500 f
cccooocAcowcA ARACTAACATTATGCCCAAAT. AGCTGTI’CATI’TGTOGTOAMCCGTAM COMMCAM 3

80



Lampiran 4. Hasil BLAST NCBI
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Graphic Summary
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Lampiran 5. Sekuen nukleotida sampel
B8 M1 Asgrment Explorer (WSt Align Troubleshoot fas)
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Lampiran 7. Hasil analisis keanekaragaman haplotipe dan nukleotida sampel

Hasil analisis Tabel 4.6 Hasil analisis Tabel 4.5
B DNA Sequance Polymorphism - No Atgn DnaSP fas & DNA Sequance Polymorphism - No Algn DnaS# fas
File Detsa Dusplay Analysis Overiew Generate To File Deta Display Analysis Overiew Genenste To
coNEs HEER OER =SB 8- 1EEE 6 E
‘3 " 5 Output of: No Akgn DrasP fes

Gene Flow and Genede Differentiabion

Haplotype/DNA Sequences Data File

Nuclectide diversty with JC. FUC: 0,00000

Average number of nuciectide diferences, it 2.85667
Nuclectide dversty, AT, 000328

ssussssssss Qeretc Dfferertistion Etmates ssssssssss

Chisquare fable) Chi2 12,000 Pvake of Chi2 0.0620ns. (f = §)

rput Dats Fie: €1\ \No Algn DnaSP fae

Number of sequences 6 Number of sequences used &
Selected regon 1876 Number of stes 876

Total number of stes fexciudng stes with Gagn / masng data) 575
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| Gene Flow and Genetic Differentiation

[Hapiotype/DNA Sequences Data File

Lampiran 8. Titik koordinat lokasi penelitian

Penangkaran Sari Segara, Biaung




Sindu Dwarawati, Sanur

85



86

RIWAYAT HIDUP

| Gede Jose Dewana lahir di Medan pada tanggal 6 Agustus 2003.
Penulis lahir dari pasangan suami istri Bapak Engtek Sumarno

dan Ibu Made Indrayani. Penulis berkebangsaan Indonesia dan

beragama Kristen Protestan. Kini penulis beralamat di Jalan
| Srikandi Gang Durian I, Desa Baktiseraga, Kecamatan Buleleng,
_L .’/’(4’ Kabupaten Buleleng, Provinsi Bali.

Penulis menyelesaikan pendidikan dasar di SD Methodist-2 Medan dan lulus pada
tahun 2015. Kemudian penulis melanjutkan di SMP Laboratorium Undiksha
Singaraja dan lulus pada tahun 2018. Pada tahun 2021, penulis lulus dari SMA
Laboratorium Undiksha Singaraja jurusan Matematika dan Ilmu Pengetahuan Alam
dan melanjutkan ke Strata | Jurusan Biologi dan Perikanan Kelautan dengan
mengambil Program Studi Biologi di Universitas Pendidikan Ganesha. Mulai tahun
2021 sampai dengan penulisan skripsi ini, penulis masih terdaftar sebagali
mahasiswa Program Studi S1 Biologi di Universitas Pendidikan Ganesha.



